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摘 要：吉粳 830是吉林省农业科学院水稻研究所以优质圆粒香水稻品系吉 B2008-1853(云浪香)为母本，与优质抗病品

种通科 17杂交，经多代系统选育与香味基因的分子标记辅助选择育成的圆粒型香稻品种。该品种具有优质、高产、抗

逆、适应性广等优点。于 2020年通过吉林省品种审定委员会审定 (审定编号：吉审稻 20200035)。本文介绍了吉粳 830选
育经过、特征特性、重要等位基因及栽培技术要点。
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Abstract: Jigeng 830 is a round-grain fragrant rice variety developed by the Rice Research Institute of Jilin Acad‐

emy of Agricultural Sciences. It was bred by crossing the high-quality round-grain fragrant rice line Ji B2008-

1853(Yunlangxiang, female parent) with the high-quality disease-resistant variety Tongke 17(male parent), fol‐

lowed by multi-generational pedigree selection and molecular marker-assisted selection(MAS) for fragrance

genes. This variety exhibits advantages of high quality, high yield, strong stress resistance, and wide adaptability.

It was approved by the Jilin Provincial Crop Variety Approval Committee in 2020(Approval No.: Jishendao

20200035). This paper introduces the breeding process, agronomic characteristics, important alleles, and key culti‐

vation techniques of Jigeng 830.
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吉林省地处松辽平原腹地，具有优越的自然

条件，是优质粳米的主产地。近年来，吉林省委、

省政府大力推进“吉林大米”品牌建设，为吉林大

米在国内市场树立中高端品牌形象奠定了基础，

成为吉林农业第一品牌。培育适合吉林省环境条

件的优质、稳产的水稻新品种是打造“吉林大米”

品牌的先决条件 [1]。近年来，吉林省农业科学院

水稻研究所广泛引进国内外优质资源，相继培育

出吉粳 511、吉粳 515、吉粳 528、吉粳 816等优质

水稻品种，为“吉林大米”品牌建设提供了坚实的
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品种基础 [2-4]。尽管吉粳系列优质水稻品种相继

推出，但大部分优质米品种还存在明显的性状短

板，如适应性、抗逆性或品种特质等方面存在不

足，影响了品种的大面积推广。近两年，随着中

科发 5和吉宏 6等长粒、香型品种对吉林省市场

的冲击，不具有香型的吉粳 88(超级稻)类型的吉

粳系列品种渐渐失去了推广市场。为助推吉林优

质米产业发展，急需选育一款具有吉林特色的优

质、抗病圆粒香型水稻品种。因此，吉林省农业科

学院水稻研究所以自主选育的优质圆粒香水稻品系

吉 B2008-1853(云浪香)为母本，与吉林省通化市农

业科学研究院选育的优质抗病品种通科 17杂交，经

数代表型、外观品质、蒸煮食味品质、稻瘟病抗性鉴

定，并结合香味基因的分子标记辅助筛选，于 2020
年育成综合性状优良的圆粒香型水稻品种吉粳

830。吉粳 830于 2020年通过吉林省品种审定委员
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会审定(审定编号：吉审稻 20200035)，适合吉林省长

春、四平、吉林、通化等晚熟稻区种植。2023年获得

植物新品种权 (品种权号：CNA20211006247)，该品

种由松原粮食集团水稻研究所有限公司独家经营。

1 选育过程

2012年，在公主岭以优质圆粒香水稻品系吉

B2008-1853(云浪香)为母本、优质抗病品种通科

17为父本配制杂交组合，同年冬季海南繁育 F1
代，去杂后混收。2013年，在公主岭展开 F2代进

行单株选拔并进行香味基因分子标记 [5]辅助筛

选，筛选含有香型位点单株进入海南加代，同时

进行耐冷性和稻瘟病抗性鉴定，淘汰抗逆性差的

株系与单株。2014年，F4代在公主岭进行单株选

拔。2016年，F6代在所内种植系谱，选出含有香型

位点的性状稳定的优良单株，田间代号：吉 16-
3359。 2017年，F6代在公主岭品比圃进行小区鉴

定，并在吉林省辉南、永吉、梅河口等地进行多点品

比鉴定(17-B6)，田间表现优良，抗稻瘟病，蒸煮食味

品质突出。2018-2019年参加吉林省优良食味稻组

区域试验及抗稻瘟病鉴定和稻米品质检验，2019年
同时参加生产试验，至此完成全部育种程序。

2 主要特征特性

2.1 主要农艺性状与形态特征

吉粳830属于小圆粒香晚熟品种，生育期144 d，
株型紧凑，剑叶直立上举，茎叶绿色，分蘖力强，

抽穗整齐度好。株高 104.1 cm，穗长 17.1 cm，穗数

为 369万穗/hm2，平均穗粒数为 139.9粒，结实率为

86.5%，千粒重为 21.9 g。
2.2 产量表现

吉粳 830丰产性良好。2018年参加吉林省优

良食味稻组区域试验，平均产量为 7 769.3 kg/hm2，

比对照秋田小町增产 5.4%；2019年参加续试，平

均产量为 8 073.0 kg/hm2，比对照秋田小町增产

4.3%。两年区域试验平均产量为 7 921.2 kg/hm2，比

对照秋田小町增产 4.3%。2019年生产试验平均产

量8 056.3 kg/hm2，比对照秋田小町增产6.3%。
吉粳 830产量潜力大。在 2023-2024年农业

农村部组织的测产中创造了 11 727.0 kg/hm2和

11 845.5 kg/hm2的超高产量，2025年被认定为超

级稻品种。

3 稻米品质

根据农业农村部食品质量监督检验测试中心

(武汉)2019年检测，吉粳 830糙米率为 85.5%，精
米率为 77.8%，整精米率为 75.3%，粒长为 4.5 mm，
长宽比为 1.8，垩白粒率为 15%，垩白度为 2.8%，透
明度为 1级，碱消值为 7.0级，胶稠度为 85 mm，直
链淀粉含量为 16.5%。米质符合优质二等食用稻品

种品质规定要求。2019年吉林省水稻“优良食味

组”食味品评综合评价食味值达90.4分，比对照秋田

小町(按 85分计)高 5.4分。据华智检测技术有限公

司依据 NY/T4350-2023检测，吉粳 830糙米中香味

成分2-乙酰基-1-吡咯啉含量为0.083 2 mg/kg。
吉粳 830继承了其母本吉 B2008-1853(云浪

香)的优良食味品质特性，米饭软而有弹性，冷饭

不回生，蒸煮食味品质极佳。作为吉林特色小圆

粒香型水稻的标杆品种，吉粳 830在各大食味品

评竞赛中屡创佳绩。2020年，“第九届吉林省优

质食味水稻新品种鉴评”活动荣获一等奖；2021
年，“盘锦第八次全国优良食味粳稻品评活动”获

特等奖；2021年，“辽宁营口第二届国际米食味品

鉴大会中国区总决赛”获得金奖；2024年，“日本

中日食味米鉴评会”荣获食味特别优秀奖 [6-7]。

4 抗逆性表现

吉粳 830具有较好的稻瘟病抗性。吉林省农

业科学院植物保护研究所 2018-2019年连续两年

采用苗期分菌系人工接种、成株期病区多点异地

自然诱发鉴定，结果表明，吉粳 830对苗瘟表现为

中抗、叶瘟表现为中抗、穗瘟表现为中感。此外，

吉粳 830株高适中、茎秆粗壮，抗倒伏能力强。

5 功能基因优势等位基因型分析

为探明吉粳 830的优势等位基因，委托安诺

优达基因科技(北京)有限公司对吉粳 830及其父、

母本进行了重测序并分析了等位基因基因型。结

果表明，吉粳 830含有多个与产量、品质、抗稻瘟

病相关的优良等位基因 (表 1)。其中，Gn1a/
OsCKX2是增加有效穗粒数的主效基因，吉粳 830
遗传了母本吉 B2008-1853的优势等位基因，表现

为大穗，其主穗平均穗粒数超过 200粒 [8]。同时，

吉粳 830还遗传了母本吉 B2008-1853的香味基因

Badh2的优势等位基因，从籽粒中可检测到香米

香味的主要成分 2-AP[9]。在吉林省稻区吉粳 830
及其父、母本的熟期表现为晚熟或中晚熟，吉粳

830含有延长生育期 Hd18的优势等位基因的同时

也遗传了父本通科 17的 Hd17/Hd3b的不利等位基

因，其熟期介于中晚熟父本通科 17和晚熟母本吉
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B2008-1853 之间 [10-11]。 OsLG3 和 GW8/OsSPL16 是
增加粒长和粒宽的基因，吉粳 830分别含有上述

两个基因的不利等位基因，表现为小圆粒 [12-13]。

吉粳 830含有抗稻瘟病相关的 Pikh、Pita、Piz、Pi9
等优势等位基因，在香稻品种中稻瘟病抗性表现

优良 [14]。

6 栽培技术要点

在吉林省长春、四平、吉林、通化等晚熟稻区

种植，宜在 4月中旬采用稀播育壮秧的方法育苗，

移栽行株距 30 cm×20 cm，根据分蘖的消长规律施

肥，采用前促中控后补模式。7月上中旬注意防

治二化螟。生育期间注意及时防治稻瘟病。

7 应用前景

近年来，吉林省农业科学院水稻研究所选育

的吉粳系列优良食味水稻新品种为吉林大米品牌

建设提供了强有力的支持。作为吉林特色小圆粒

香型水稻的标杆品种，吉粳 830因其突出的品质

和抗逆性，成为各大稻米企业打造中高端大米的

首选品种，是“查干湖圆粒香”大米品牌核心品

种。与同一类型的小粒香品种吉粳 816相比，吉

粳 830的米饭更加软糯、回生好，并且在稻瘟病抗

性、丰产性等方面有显著的提高。 2020年吉林

省农业科学院将吉粳 830的经营权转让给松粮

集团，2020-2022年松粮集团吉粳 830稻种销售

量从 10万 kg增长至 120万 kg，销量进入全省前 6

位。2025年吉粳 830成功入选农业农村部超级稻

品种名录，这标志着该品种在产量、品质和抗性

等方面达到了国内领先水平，为我国水稻产业的

高质量发展注入了新的动力。
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表 1 功能基因等位基因型分析

Table 1 Analysis of functional gene alleles

基因名称

Gene name
Gn1a/OsCKX2

OsLG3

Chalk5

Hd17/Hd3b

Piz

Pi9

Hd18

GW8/OsSPL16

OsCERK1

fgr/Badh2

Pikh

Pita

染色体

Chromosome
chr01
chr03
chr05
chr06
chr06
chr06
chr08
chr08
chr08
chr08
chr11
chr12

位置

Location
5270928
4353347
3340202
2235191
10320473
10377663
2388554
26505387
26909531
20382858
27993060
10606779

表型

Phenotype
增加穗粒数

增加粒长

垩白度低

延长生育期

抗稻瘟病

抗稻瘟病

延长生育期

增加粒宽

抗稻瘟病

有香味

抗稻瘟病

抗稻瘟病

参考基因组

Reference genome
A/A
A/A
GG
A/A
C/C
T/T
T/T
C/C
T/T

AAAGAT/
AAAGAT
T/T
G/G

有利基因型

Beneficial genotype
C/C
C/C
G/G
G/G
AA
AA
C/C
C/C
T/T

AAAGAT/
AAAGAT
TT
AA

吉B2008-1853
JiB2008-1853

C/C
C/C
G/G
G/G
C/C
T/T
C/C
A/A
C/C
A/A
T/T
A/A

吉粳830
Jigeng830
C/C
A/A
G/G
A/A
A/A
A/A
C/C
A/A
C/C
A/A
T/T
A/A

通科17
Tongke17
A/A
A/A
G/G
A/A
A/A
A/A
C/C
C/C
T/T

AAAGAT/
AAAGAT
T/T
A/A
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